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TECNOLOGIAS DE LA INFORMACION Y DE LA COM UNICACION [TIC] ESPECIALMENTE
ADAPTADAS PARA AREASDE APLICACION ESPECIFICAS[2018.01]

BIOINFORMATICA, es decir, TECNOLOGIAS DE LA

INFORMACION Y DE LA COMUNICACION [TIC]

ESPECIALMENTE ADAPTADAS PARA EL PROCESAMIENTO DE DATOS GENETICOS O DATOS RELACIONADOS
CON PROTEINASEN LA BIOLOGIA MOLECULAR COMPUTACIONAL [2019.01]

TIC especialmente adaptadas para modelizar o realizar
simulaciones en sistemas biolégicos, p. §. redes de
regulacion genética, redes de interaccion entre
proteinas o redes metabdlicas [2019.01]

Model os booleanos [2019.01]

Model os probabilisticos [2019.01]

Model os temporal es dindmicos [2019.01]

TI C especialmente adaptadas para biocinformatica
evolutiva, p. g. construccion o andlisis del arbol
filogenético [2019.01]

TIC especialmente adaptadas para €l analisis de

estructuras moleculares bidimensionales o

tridimensionales, p. €. relaciones estructurales o

funcionales o alineamiento de estructuras [2019.01]
Plegamiento de acidos nucleicos [2019.01]
Plegamiento de proteinas o de dominios [2019.01]
Identificacion de medicamentos usando datos
estructurales; Prediccion del acoplamiento o dela
unién [2019.01]

TIC especialmente adaptadas a la gendmica o
protedmica funcional, p.gj. asociaciones genotipo o
fenotipo [2019.01]
Ploidia o deteccién del nimero de copias [2019.01]
Deteccion de alelos o de sus variantes, p.g.
deteccion de polimorfismo de nucledtido simple
[SNP] [2019.01]
Deteccion de lugares o motivos de union [2019.01]
Genética de poblaciones; Desequilibrio de la
union [2019.01]
Mutagénesis [2019.01]

TIC especialmente adaptadas a la hibridacién; TIC
especialmente adaptadas a |a expresion de geneso de
proteinas [2019.01]

Perfil de expresion génica o de proteinas; Estimacion

de la proporcion de expresiones o

normalizacién [2019.01]

Reaccidn en cadena de la polimerasa [ PCR] ; Disefio

del primer o de sondas; Optimizacién dela

sonda [2019.01]
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Disefio de microarrays [2019.01]

TIC especialmente adaptadas al anélisis de secuencias
que implican nucledtidos o aminoécidos [2019.01]
Alineamiento de secuencias; Blsgueda de
homologia [2019.01]
Ensambl aje de secuencias [2019.01]

TIC especialmente adaptadas a las librerias
combinatoriasin silico de &cidos nucleicos, proteinas o
péptidos [2019.01]

Disefio de librerias [2019.01]

Cribado de librerias [2019.01]

TIC especialmente adaptadas a la bioestadistica; TIC
especialmente adaptadas al aprendizaje automatico o a
la mineria de datos relacionados con la
bioinformatica, p.gj. descubrimiento de conocimiento o
deteccion de patrones [2019.01]

Procesamiento de la sefial, p.gj. a partir dela

espectrometria de masas o de la reaccion en cadena

dela polimerasa [2019.01]

Analisis supervisado de datos [2019.01]

Analisis no supervisado de datos [2019.01]

TIC especialmente adaptadas a la visualizacion de
datos relacionados con la bicinformética, p. §.
exposicion de mapas o de redes [2019.01]

TIC para la programacion de herramientas o de
sistemas de bases de datos especialmente adaptadas a
la bioinformética [2019.01]

Ontologias; Anotaciones [2019.01]

Integracion de datos hetereogéneos [2019.01]

Almacenamiento de datos; Arquitecturas
informaticas [2019.01]

Cifrado de datos genéticos [2019.01]
Compresion de datos genéticos [2019.01]

Materia no prevista por otros grupos de esta
subclase [2019.01]



